
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGSEQESVKEFLAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17508705.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLILAEVEEFAENEIEQGEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KTDSSS~~~~~~~~ 
17508707.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGLQRGMPLAQLGEPFGITPSSIENVSPGIDQCKDHRMDVSMRSDPTDCSSDTTNTFHSSIHIIQPPPNNGFRLMNWKTDSSS~~~~~~~~ 
RSK3.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPLAQLKEPWPLMELVPLDPENGQTSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEAGLQPSKDEGV~~~~~~~~~ 
6677811.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPLAQLKEPWPLMELVPLDPENGQTSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEAGLQPSKDEAI~~~~~~~~~ 
13592065.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPLAQLKEPWPLMELVPLDPENGQASG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEAGLQPSKDEGI~~~~~~~~~ 
6755374.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELSMKKFTVRRFFSVYLRKKSRSKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSLSRLEEEGI~~~~~~~~~ 
20897181.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELSMKKFTVRRFFSVYLRKKSRSKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSLSRLEEEGI~~~~~~~~~ 
34853790.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MET~~~KGSVLALFVVSVSKILDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEEGI~~~~~~~~~ 
RSK1.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDLSMKKFAVRRFFSVYLRRKSRSKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSLSRLEEEGV~~~~~~~~~ 
22507357.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPLAQLADPWQKMAVESPSDSAENGQQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDEPMGEEEINPQTEEGS~~~~~~~~~ 
RSK2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPLAQLADPWQKMAVESPSDSAENGQQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDEPMGEEEINPQTEEVS~~~~~~~~~ 
29789163.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLVLGPGSFFSRAPEAAMLPFAPVEDPWDQEDMEVFGSTSSSEPQVVFTMKNAATV~~~~~~MREHERKEVNDLKMVDEPMEEGEPVSCRREEL~~~~~~~~~ 
RSK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLPFAPQDEPWDR~EMEVFSGGGASS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GEVNGLKMVDEPMEEGEADSCHDEGV~~~~~~~~~ 
31205767.i  ~~~~~~~~~~~~~~~MVIDDS~~~~~~~~YDVQQQQHLTHDHRHAQLHQEQPAQHQYLPHQHHHQHQP~~~~~~~~HPQPHQYSRQHPVP~~PAGMVTYAPAHTAAG~~~~~~~~QQEPLLDGAVVADSGTYRYHRGDS~~~PEPGLVVG~~~~~~~~~~~~~~~~AEEAMDLDVTGGGGGDLSQLRGDATYPNAGAGGN 
24643817.f  ~~~~~~~~~~~~~~~MPLADSQKDLRQQPQQQQQQQHVSSTSSSNNAEQQCSSSGLGLQLRQRMQITSSGCSSLAVTPMEHTPTEDDESGGGNSGVTSSVTTVTSSQRRQQLQQVQQQSALQAALEQHHISPTADLDSARKRPTHRTLCP~~~~~~~~~~~~~~~~PPELMELSDSESQGGVETGGRREGATGRSAPDLE 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNPE~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFSQKLGYLLFRDFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERLVCSREIFDTYIMKELLACSHPFSKSAIEHVQGHLVKKQVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PDLFQPYIEEICQNLRGDVFQKFIESD~~ 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~AKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHK~~~ESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~FPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKG~~~RTWXLCGTPEY 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~AKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHK~~~ESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~FPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFSEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKG~~~RTWXLCGTPEY 
17508705.w  ~~~~~~~~ETEIDIGDVRKCG~EKADPRQFELLKVLGQGSFGKVFLVRKVRGRDSGHVYAMKVLKKATLKVR~DRQRTKLERNILAHIS~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEDDVKFYLAELTLALEHLHSLGIVYRDLKPENILLDADGHIKVTDFGLSKEAIDSEKKTYSFCGTVEY 
17508707.w  ~~~~~~~~ETEIDIGDVRKCG~EKADPRQFELLKVLGQGSFGKVFLVRKVRGRDSGHVYAMKVLKKATLKVR~DRQRTKLERNILAHIS~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEDDVKFYLAELTLALEHLHSLGIVYRDLKPENILLDADGHIKVTDFGLSKEAIDSEKKTYSFCGTVEY 
RSK3.h      ~~~~~~~~LKEISITHHVKAGSEKADPSHFELLKVLGQGSFGKVFLVRKVTRPDSGHLYAMKVLKKATLKVR~DRVRTKMERDILADVN~~~HPFVVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALGLDHLHSLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKLTDFGLSKEAIDHEKKAYSFCGTVEY 
6677811.m   ~~~~~~~~LKEISITHHVKAGSEKADPSQFELLKVLGQGSFGKVFLVRKVTRPDSGHLYAMKVLKKATLKVR~DRVRTKMERDILADVN~~~HPFVVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALGLDHLHSLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKLTDFGLSKEAIDHEKKAYSFCGTVEY 
13592065.m  ~~~~~~~~LKEISITHHVKAGSEKADPSHFELLKVLGQGSFGKVFLVRKVTRPDNGHLYAMKVLKKATLKVR~DRVRTKMERDILADVN~~~HPFVVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALGLDHLHSLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKLTDFGLSKEAIDHEKKAYSFCGTVEY 
6755374.m   ~~~~~~~~VKEIDISNHVKEGFEKADPSQFELLKVLGQGSYGKVFLVRKVTGSDAGQLYAMKVLKKATLKVR~DRVRSKMERDILAEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALDHLHGLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKITDFGLSKEATDHDKRAYSFCGTIEY 
20897181.m  ~~~~~~~~VKEIDISNHVKEGFEKADPSQFELLKVLGQGSYGKVFLVRKVTGSDAGQLYAMKVLKKATLKVR~DRVRSKMERDILAEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALDHLHGLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKITDFGLSKEATDHDKRAYSFCGTIEY 
34853790.m  ~~~~~~~~VKEIDISSHVKEGFEKADPSQFELLKVLGQGSYGKVFLVRKVTGSDAGQLYAMKVLKKATLKVR~DRVRSKMERDILAEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALDHLHGLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKITDFGLSKEAIDHDKRAYSFCGTIEY 
RSK1.h      ~~~~~~~~VKEIDISHHVKEGFEKADPSQFELLKVLGQGSYGKVFLVRKVKGSDAGQLYAMKVLKKATLKVR~DRVRSKMERDILAEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALDHLHSLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKITDFGLSKEAIDHDKRAYSFCGTIEY 
22507357.m  ~~~~~~~~IKEIAITHHVKEGHEKADPSQFELLKVLGQGSFGKVFLVKKISGSDARQLYAMKVLKKATLKVR~DRVRTKMERDILVEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALDHLHSLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKLTDFGLSKESIDHEKKAYSFCGTVEY 
RSK2.h      ~~~~~~~~IKEIAITHHVKEGHEKADPSQFELLKVLGQGSFGKVFLVKKISGSDARQLYAMKVLKKATLKVR~DRVRTKMERDILVEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALDHLHSLGIIYRDLKPENILLDEEGHIKLTDFGLSKESIDHEKKAYSFCGTVEY 
29789163.m  ~~~~~~~~VKEIPITQHVKEGYEKADPAQFDLLKVLGQGSFGKVFLVRKKTGPDAGQLYAMKVLRKASLKVR~DRVRTKMERDILVEVN~~~HPFIVKLHYAFQSEGKLYLILDFLRGGDVFTRLSKEVLFTEEDVKFYLAELALALDHLHRLGIVYRDLKPENILLDEIGHIKLTDFGLSKESVDQEKKAYSFCGTVEY 
RSK4.h      ~~~~~~~~VKEIPITHHVKEGYEKADPAQFELLKVLGQGSFGKVFLVRKKTGPDAGQLYAMKVLKKASLKVR~DRVRTKMERDILVEVN~~~HPFIVKLHYAFQTEGKLYLILDFLRGGDVFTRLSKEVLFTEEDVKFYLAELALALDHLHQLGIVYRDLKPENILLDEIGHIKLTDFGLSKESVDQEKKAYSFCGTVEY 
31205767.i  GGD~~~~~EHEIDIKDIIREGHEKADPSQFELLKVLGEGSFGKVFLVRKIVGIDAGTLYAMKVLKKATLKVK~DRVRSTNERNILADVG~~~HAFIVKLHYAFQTPGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALALNHLHSIGIIYRDLKPENILLDQDGHIALTDFGLSKQPLDGSK~TYSFCGTVEY 
24643817.f  DTEPLYETENEFELKEVIKEGHDKADPSQFELLRVLGEGSFGKVFLVRKIIGKDAGTLYAMKVLKKATLKVK~DRVRSTNERKILADVG~~~HAFIVRLHYAFQTPGKLYLILDFLRGGDLFTRLSKEVMFTEEDVKFYLAELALAMNHLHTLGIIYRDLKPENILLDEHGHIALTDFGLSKQPLDGSK~TYSFCGTVEY 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~EELASKQKNEESKKRQWALEDFEIGRPLGKGKFGNVYLAREK~~~QSKFILALKVLFKAQLEKAGVEHQLRREVEIQSHLR~~~HPNILRLYGYFHDATRVYLILEYAPLGTVYRELQKLSKFDEQRTATYITELANALSYCHSKRVIHRDIKPENLLLGSAGELKIADFGWSVHAP~~SSRRTTLCGTLDY 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~KFTRFCQWKNVELNIHLTMNDFSVHRIIGRGGFGEVYGCRKA~~~DTGKMYAMKCLDKKRIKMKQGETLALNERIMLSLVSTGDCPFIVCMSYAFHTPDKLSFILDLMNGGDLHYHLSQHGVFSEADMRFYAAEIILGLEHMHNRFVVYRDLKPANILLDEHGHVRISDLGLACDFSK~~KKPHASVGTHGY 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  LAPEIILS~KGYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPF~~~FADQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INEKCGKEFTEF~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   LAPEIILS~KGYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPF~~~FADQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INEKCGKEFTEF~~~~~~~~~ 
17508705.w  MAPEVINR~RGHSMAADFWSLGVLMFEMLTGHLPF~~~QGRDRNDTMTQILKAKLSMPHFLTQEAQSLLRALFKRNSQNRLGAGPDGVEEIKRHAFFAKIDFVKLLNKEIDPPFKPALSTVDSTSYFDPEFTKRTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPALPASANGHEIFRGFSFVSNAVME 
17508707.w  MAPEVINR~RGHSMAADFWSLGVLMFEMLTGHLPF~~~QGRDRNDTMTQILKAKLSMPHFLTQEAQSLLRALFKRNSQNRLGAGPDGVEEIKRHAFFAKIDFVKLLNKEIDPPFKPALSTVDSTSYFDPEFTKRTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPALPASANGHEIFRGFSFVSNAVME 
RSK3.h      MAPEVVNR~QGHSHSADWWSYGVLMFEMLTGSLPF~~~QGKDRKETMTLILKAKLGMPQFLSTEAQSLLRALFKRNPANRLGSGPDGAEEIKRHVFYSTIDWNKLYRREITPPFKPAVAQPDDTFYFDTEFTSRTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGIPPSAGAHQLFRGFSFVATGLME 
6677811.m   MAPEVVNR~QGHTHSADWWSYGVLM~~~~~~~~~~~~~~GKDRKETMTLILKAKLGMPQFLSTEAQSLLRALFKRNPANRLGSGPDGAEEIKRHIFYSTIDWNKLYRREIKPPFKPAVAQPDDTFYFDTEFTSRTPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGIPPSAGAHQLFRGFSFVATGLME 
13592065.m  MAPEVVNR~QGHTHSADWWSYGVLMFEMLTGSLPF~~~QGKDRKETMTLILKAKLGMPQFLSTEAQSLLRALFKRNPANRLGSGPDGAEEIKRHIFYSTIDWNKLYRREIKPPFKPAVAQPDDTFYFDTEFTSRTPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGIPPSAGAHQLFRGFSFVATGLME 
6755374.m   MAPEVVNR~RGHTQSADWWSFGVLMFEMLTGSLPF~~~QGKDRKETMALILKAKLGMPQFLSAEAQSLLRALFKRNPCNRLGAGVDGVEEIKRHPFFVTIDWNKLYRKEIKPPFKPAVGRPEDTFHFDPEFTARTPT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGVPPSANAHHLFRGFSFVASSLVQ 
20897181.m  MAPEVVNR~RGHTQSADWWSFGVLMFEMLTGSLPF~~~QGKDRKETMALILKAKLGMPQFLSAEAQSLLRALFKRNPCNRLGAGVDGVEEIKRHPFFVTIDWNKLYRKEIKPPFKPAVGRPEDTFHFDPEFTARTPT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGVPPSANAHHLFRGFSFVASSLVQ 
34853790.m  MAPEVVNR~RGHTQSADWWSFGVLMFEMLTGSLPF~~~QGKDRKETMALILKAKLGMPQFLSAEAQSLLRALFKRNPCNRLGAGVDGVEEIKRHPFFVTIDWNKLYRKEIKPPFKPAVGRPEDTFHFDPEFTARTPTGKTKTVVSSKTEVGVSMKIVMLHVTDATVWSAHDSMNSPGVPPSANAHHLFRGFSFVASSLVQ 
RSK1.h      MAPEVVNR~RGHTQSADWWSFGVLMFEMLTGSLPF~~~QGKDRKETMALILKAKLGMPQFLSGEAQSLLRALFKRNPCNRLGAGIDGVEEIKRHPFFVTIDWNTLYRKEIKPPFKPALGRPEDTFHFDPEFTARTPT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGVPPSANAHHLFRGFSFVASSLIQ 
22507357.m  MAPEVVNR~RGHTQSADWWSFGVLMFEMLTGTLPF~~~QGKDRKETMTMILKAKLGMPQFLSPEAQSLLRMLFKRNPANRLGAGPDGVEEIKRHSFFSTIDWNKLYRREIHPPFKPATGRPEDTFYFDPEFTAKTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGIPPSANAHQLFRGFSFVAITSDD 
RSK2.h      MAPEVVNR~RGHTQSADWWSFGVLMFEMLTGTLPF~~~QGKDRKETMTMILKAKLGMPQFLSPEAQSLLRMLFKRNPANRLGAGPDGVEEIKRHSFFSTIDWNKLYRREIHPPFKPATGRPEDTFYFDPEFTAKTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGIPPSANAHQLFRGFSFVAITSDD 
29789163.m  MAPEVVNR~RGHSQSADWWSYGVLMFEMLTGTLPF~~~QGKDRNETMNMILKAKLGMPQFLSAEAQSLLRMLFKRNPANRLGS~~EGVEEVKRHAFFASIDWNKLYKREVQPPFRPASGKPDDTFCFDPEFTAKTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGLPASANAHQLFKGFSFVATSIAE 
RSK4.h      MAPEVVNR~RGHSQSADWWSYGVLMFEMLTGTLPF~~~QGKDRNETMNMILKAKLGMPQFLSAEAQSLLRMLFKRNPANRLGS~~EGVEEIKRHLFFANIDWDKLYKREVQPPFKPASGKPDDTFCFDPEFTAKTPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGLPASANAHQLFKGFSFVATSIAE 
31205767.i  MAPEVVNR~KGHTFAADWWSFGVLMFEMLTGNLPF~~~HGSNRNDTMNQILKTKLGMPENLSPEAQSLLRALFKRNPQNRLGAGPNGIEDIKRHEFFANVDWDAFERKEVRPPFIPAVSR~DDAFYFDSEYTNKSPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGGPVSASAHEIFRGFSFIAPGLLD 
24643817.f  MAPEIVNR~KGHDFAADWWSFGVLMYEMLTGNLPF~~~HGQTRQETMNQILRSKLGMPENLSPEAQSLLRALFKRNPQNRLGAGAQGILDIKAHCFFATIDWVRLERKQVRPPFIPAVSR~DDAFYFDVEYTSKSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSPGGPISASAHEIFRGFSFVAPVLLE 
1muo_AUR1   LPPEMIEG~RMHDEKVDLWSLGVLCYEFLVGKPPF~~~EANTYQETYKRISRVEFTFPDFVTEGARDLISRLLKHNPSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPMLREVLEHPWITANSSKPSNCQNKESASKQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  MAPEVLQKGVAYDSSADWFSLGCMLFKLLRGHSPFRQHKTKDKHEIDRMTLTMAVELPDSFSPELRSLLEGLLQRDVNRRLGCLGRGAQEVKESPFFRSLDWQMVFLQKYPPPLIPPRGEVNAADAFDIGSFDEEDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGIKLLDSDQELYRNFPLTISER~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17508705.w  ERK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LIAKSVRSVPTAKTNPFTDDYEILEKIGNGAHSVVHKCQMKATRRKYAVKIVKKA~~~~~~~~~VFDATEEVDILLRHSHHQFVVKLFDVYEDETAIYMIEELCEGGELLDKLVNKKSLGSEKEVAAIMANLLNAVQYLHSQQVAHRDLTAANILFALKDGDPSSLRIVDFGFAKQ 
17508707.w  ERK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LIAKSVRSVPTAKTNPFTDDYEILEKIGNGAHSVVHKCQMKATRRKYAVKIVKKA~~~~~~~~~VFDATEEVDILLRHSHHQFVVKLFDVYEDETAIYMIEELCEGGELLDKLVNKKSLGSEKEVAAIMANLLNAVQYLHSQQVAHRDLTAANILFALKDGDPSSLRIVDFGFAKQ 
RSK3.h      DDG~~~~~~~~~~~~~~~KPRAPQAPLHSVVQQLHGKNLVFSDGYVVKETIGVGSYSECKRCVHKATNMEYAVKVIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKHVYLVTELMRGGELLDKILRQKFFS~EREASFVLHTIGKTVEYLHSQGVVHRDLKPSNILYVDESGNPECLRICDFGFAKQ 
6677811.m   DDG~~~~~~~~~~~~~~~KPRTTQAPLHSVVQQLHGKNLVFSDGYVVKETIGVGSYSVCKRCVHKATNMEYAVKVIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKHVYLVTELMRGGELLDKILRQKFFS~EREASFVLHTISKTVEYLHSQGVVHRDLKPSNILYVDESGNPECLRICDFGFAKQ 
13592065.m  DDS~~~~~~~~~~~~~~~KPRATQAPLHSVVQQLHGKNLVFSDGYIVKETIGVGSYSVCKRCVHKATNMEYAVKVIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDSKHVYLVTELMRGGELLDKILRQKFFS~EREASFVLYTISKTVEYLHSQGVVHRDLKPSNILYVDESGNPECLRICDFGFAKQ 
6755374.m   EPS~~~~~~~~~~~~~~~QQDVPKAPIHPIVQQLHGNNIHFTDGYEIKEDIGVGSYSVCKRCVHKATDAEYAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKYVYLVMELMRGGELLDRILRQRCFS~EREASDVLYTIARTMDYLHSQGVVHRDLKPSNILYMDESGNPESIRICDFGFAKQ 
20897181.m  EPS~~~~~~~~~~~~~~~QQDVPKAPIHPIVQQLHGNNIHFTDGYEIKEDIGVGSYSVCKRCVHKATDAEYAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKYVYLVMELMRGGELLDRILRQRCFS~EREASDVLYTIARTMDYLHSQGVVHRDLKPSNILYMDESGNPESIRICDFGFAKQ 
34853790.m  EPS~~~~~~~~~~~~~~~QQDVPKAPIHPIVQQLHGNNIHFTDGYEIKEDIGVGSYSVCKRCVHKATDAEYAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKYVYLVMELMRGGELLDRILRQRCFS~EREASDVLYTIARTMDYLHSQGVVHRDLKPSNILYMDESGNPESIRICDFGFAKQ 
RSK1.h      EPS~~~~~~~~~~~~~~~QQDLHKVPVHPIVQQLHGNNIHFTDGYEIKEDIGVGSYSVCKRCVHKATDTEYAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKFVYLVMELMRGGELLDRILRQRYFS~EREASDVLCTITKTMDYLHSQGVVHRDLKPSNILYRDESGSPESIRVCDFGFAKQ 
22507357.m  ES~~~~~~~~~~~~~~~~~QAMQTVGVHSIVQQLHRNSIQFTDGYEVKEDIGVGSYSVCKRCIHKATNMEFAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPTEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKYVYVVTELMKGGELLDKILRQKFFS~EREASAVLFTITKTVEYLHAQGVVHRDLKPSNILYVDESGNPESIRICDFGFAKQ 
RSK2.h      ES~~~~~~~~~~~~~~~~~QAMQTVGVHSIVQQLHRNSIQFTDGYEVKEDIGVGSYSVCKRCIHKATNMEFAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPTEEIEILLRYGQHPNIITLKDVYDDGKYVYVVTELMKGGELLDKILRQKFFS~EREASAVLFTITKTVEYLHAQGVVHRDLKPSNILYVDESGNPESIRICDFGFAKQ 
29789163.m  EYK~~~~~~~~~~~~~~~ITPVTSSNVLPIVQ~INGNAAQFSEAYELKEDIGIGSYSVCKRCIHSASNVEFAVKIIDKN~~~~~~~~~KRDPSEEIEILMRYGQHPNIISLKEVFDDGKYVYLVTDLMKGGELLDRILKKKCFS~EQEASNVLYVITKTVECLHSQGVVHRDLKPSNILYMDESAHPDSIKICDFGFAKQ 
RSK4.h      EYK~~~~~~~~~~~~~~~ITPITSANVLPIVQ~INGNAAQFGEVYELKEDIGVGSYSVCKRCIHATTNMEFAVKIIDKS~~~~~~~~~KRDPSEEIEILMRYGQHPNIITLKDVFDDGRYVYLVTDLMKGGELLDRILKQKCFS~EREASDILYVISKTVDYLHCQGVVHRDLKPSNILYMDESASADSIRICDFGFAKQ 
31205767.i  EQ~~~PNFANGSNMVMQ~~~QQPASRSPFSNEIPGVKPVAFGDEYNLMEELGRGTFSICRMCEHRTTKKHYAVKIIDKS~~~~~~~~~YHDCREEVEILLRYGNHPNIVTLYGVHEDASYVYLVMELLKGGELLDRILAIHFMA~EQEASAVLRTVVSAVAYLHEHGVVHRDLKPSNLLYASVNHTPESLKLCDLGFAKQ 
24643817.f  GQCAGSNMCSTSASPLHSIAPIPAAPVGAPRTLPGVLPGNFHAEYNLLQELGRGTFSVCRLCEHRASKKHYAVKVIEKAAVAAASTSTSADCWEEVEIMLRYGNHPNIVTLYSVYEDAGSAYLVMELLKGGELLDRILAVGQMC~ESEASAVLRTIASAVAYLHEHGVVHRDLKPSNMIYASMRQTPETLKLCDLGFAKQ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WQQEVAETVFDTIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AETDRLEARKKTKNKQLGHEEDYALGKDCIMHGYMSKMGNPFLTQWQRRYFY~~~~~~~~~~LFPNRLEWRGEGEAPQSLLTMEEIQSVEETQIKERK~~~~~CLLLK 



 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17508705.w  SRAENGMLMTPCYTAQFVAPEVLRKQGYDRSCDVWSLGVLLHTMLTGCTPFAMGPNDTPDQILQRVGDGKISMTHPVWDTISDEAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLVRKMLDVDPNRRVTAKQALQHKWIGQ~~~~~~~~~~~ 
17508707.w  SRAENGMLMTPCYTAQFVAPEVLRKQGYDRSCDVWSLGVLLHTMLTGCTPFAMGPNDTPDQILQRVGDGKISMTHPVWDTISDEAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLVRKMLDVDPNRRVTAKQALQHKWIGQ~~~~~~~~~~~ 
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